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Resumo:

Objetivou-se estimar os componentes de (co)varidncia e parametros
genéticos para caracteristicas de desempenho e morfométricas, utilizando
estas informacdes para a avaliagdo genética de Tilapias do Nilo. O banco de
dados continha informacdes de machos e fémeas de diferentes familias de
irméos completos e meio-irméos de tilapias melhoradas. Para as coletas das
informacdes realizou-se biometrias em intervalos de aproximadamente 30
dias para obtencdo do comprimento total e padrdo; altura e largura do
corpo; tamanho da cabeca; altura e largura na inser¢cdo da cauda, e peso
corporal de cada peixe. Foram estimados componentes de (co)variancias e
parametros genético, em andlises unicatacteristica, para todas as
caracteristicas morfométricas e peso por meio da metodologia Bayesiana e,
a partir destas obteve-se os valores genéticos.

Introducao

Com o crescimento da tilapicultura e os padrbes do mercado

consumidor mais exigentes, se faz necessario a utilizacdo de peixes com
desempenho eficiente e com producdo superior. Um aspecto importante
para maximizar a produtividade em peixes é a utilizacdo de individuos
geneticamente superiores, que apresentam desempenho elevado em
condigBes ambientais especificas (RESENDE et al., 2010) .
Algumas experiéncias em tilapias (Oreochromis niloticus) mostraram que o
melhoramento genético sobre a taxa de crescimento pode proporcionar
ganhos de 15 % por geragcdo em programas bem conduzidos (PONZONI et
al., 2005).
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Diante da importancia do melhoramento genético para a producao eficiente
de peixes, 0 presente estudo propds estimar 0os componentes de
(co)variancia e parametros genéticos para caracteristicas de desempenho e
morfométricas, em que tais informacdes foram utilizadas para a avaliacédo
genética de Tilapias do Nilo.

Materiais e métodos

O conjunto de dados utilizado continha informagbes de machos e
fémeas de diferentes familias de irmaos completos e meio-irmaos do
Programa de Melhoramento Genético de Tilapias da Universidade Estadual
de Maringd — UEM. Os peixes individualizados por meio de microchips,
foram cultivados em dois tanques-rede com volume de 6 m3 e densidade
meédia de 100 peixes/m3, realizando-se quatro biometrias em intervalos de
aproximadamente 30 dias.

Os dados morfométricos mensurados a cada biometria foram: comprimento
total (CT); comprimento padrédo (CP); altura do corpo (ACo - medida a frente
do 1° raio da nadadeira dorsal); largura do corpo (LCo - medida a frente do
1° raio da nadadeira dorsal); tamanho da cabeca (TCa - compreendido
entre a extremidade anterior da cabeca e o bordo caudal do opérculo); altura
caudal (ACa — medida no pedunculo caudal) e largura caudal (LCa — medida
no peddnculo caudal) em centimetros, além de informacdes acerca do
desempenho individual por meio do peso (g), sendo possivel calcular o
ganho em peso diario (GPD).

Foram estimados componentes de (co)variancias e parametros genéticos
em analise unicaracteristica para todas as caracteristicas consideradas, pela
metodologia Bayesiana, utilizando o programa GIBBS1F90 (MISZTAL,
2008).

O modelo animal considerou os efeitos fixos de sexo e tanques-rede, efeito
linear e quadratico da (co)variavel idade, em dias, a ultima biometria, além
dos efeitos genético aditivo, de familia e residual.

A convergéncia das cadeias foi testada e verificada por meio dos programas
POSTGIBBSf90 (MISZTAL, 2008) e por meio da biblioteca CODA
(Convergence Diagnosis and Output Analysis), implantado no sistema R v.
3.2.0 (2015), em que também foi possivel conhecer os intervalos de
credibilidade a 95% de probabilidade. Apds estimagédo dos componentes de
(co)variancia, estes foram considerados para obtencdo dos valores
genéticos por meio do programa GIBBS1F90 (MISZTAL, 2008).

Resultados e Discussao

Houve indicacao de convergéncia para todas as cadeias geradas. Os
valores de herdabilidade (h?) estimados para LCo, ACa e LCa foram baixos
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de acordo com Kunita et al. (2013), entretanto para as caracteristicas CT,
CP, ACo, TCa, peso e GPD medianos (Tabela 1), em que a h2 com média
magnitude pode apresentar maior importancia relativa nas diferencas
genéticas herdaveis na variacdo total, correspondendo a maior resposta a
selecao.

Tabela 1 — Médias posteriores e respectivos intervalos de credibilidade das
herdabilidades (h?), varidncias genética aditiva (o2a), residual (o2%) e
fenotipica (0?p), efeito comum de familia (F2) nas analises unicaracter.

h2 oZa oze ozp F2
cT 0,34 1,83 3,07 5,34 0,08
(0,06 - 0,62) (0,31-3,71) (2,09 - 3,91) (4,70-6,23) (0,003 - 0,22)
cP 0,29 1,11 2,27 3,71 0,09
(0,04 - 0,58) (0,13 - 2,37) (1,59 - 2,37) (3,28-4,30) (0,004 - 0,22)
ACO 0,26 0,24 0,61 0,91 0,06
(0,34 - 0,49) (0,03 - 0,49) (0,48 - 0,74) (0,81-1,04) (0,002 -0,16)
LCo 0,20 0,03 0,11 0,14 0,09
(0,01-0,46) (0,001 -0,07) (0,08 -0,12) (0,13-0,16) (0,005 - 0,21)
TCa 0,24 0,10 0,3 0,42 0,06
(0,03-0,47) (0,01-0,22) (0,23 - 0,35) (0,38-0,48) (0,003 - 0,16)
ACa 0,19 0,03 0,11 0,16 0,13
(0,01-0,48) (0,001 -0,08) (0,08 -0,12) (0,14 - 0,48) (0,02 - 0,24)
LCa 0,1 0,004 0,05 0,06 0,03
(0,004 - 0,18) (0,0002-0,01) (0,04-0,05) (0,05-0,06) (0,002 - 0,08)
Peso 0,26 4826 11180 18350 0,13
(0,03-0,58) (445,4-11790) (7555-13740) (16120 -21370) (0,01-1,26)
GPD 0,28 0,06 0,12 0,20 0,12
(0,05 -0,61) (0,01-0,13) (0,08 - 0,15) (0,18 - 0,23) (0,01 - 0,26)

CT: comprimento total; CP: comprimento padréo; ACo: altura do corpo; LCo: largura do corpo; TCa: tamanho da
cabeca; ACa: altura na inser¢éo da cauda; LCa: largura na inser¢édo da cauda; Peso: peso corporal; GPD: ganho
em peso diario.

Os intervalos de credibilidade para h? apresentaram limites inferiores
préoximos a 0,03 e superiores acima de 0,18. Em geral, as estimativas das
variancias apresentaram intervalos de credibilidade com pequena amplitude,
indicando precisao nas estimativas obtidas.

Em relacdo ao efeito comum de familia, verificou-se que para as
caracteristicas TCa, peso e GPD parte da variacao obtida é devido a este
efeito, no qual nas demais caracteristicas observou-se menores valores.

Os valores genéticos aditivos dos peixes foram em média -0,0154 +1,28
para CT; -0,0016 +1,0 para CP; 0,003 +0,47 para ACo; 0,003 +0,16 para
LCo; 0,004 0,31 para TCa; -0,001 +0,16 para ACa; 0,003 0,06 para LCa;
1,48 + 66,3 para peso e 0,004 +0,23 para GPD.
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O critério de selecao utilizado atualmente no programa de melhoramento de
tilapias € o GPD, entretanto outras caracteristicas podem ser utilizadas,
sendo que algumas delas apresentam correlacdes positivas com o
rendimento de filé (KUNITA et al., 2013). Resultados baixos para valor
genético foram observados no presente estudo, porém a maioria positivos,
indicando que ocorreram ganhos genéticos nas caracteristicas avaliadas.
Esta resposta pode estar associada ao fato de que os peixes utilizados s&o
provenientes de geracdes sob selecdo para a caracteristica GPD.

Conclusodes

Por meio dos componentes de (co)variancia e parametros genéticos
obtidos foi possivel realizar a analise genética dos peixes e obter os valores
genéticos para as caracteristicas estudadas, que por apresentarem na
maioria baixos, porém positivos, sugerem ganho genético indireto nas
caracteristicas avaliadas.
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