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Resumo

O milho doce é amplamente explorado em paises de clima temperado, mas
0s cultivares dessa regidao, quando em condicdes de clima tropical,
apresentam producao baixa e sérios problemas de sanidade de plantas e
espigas. A cultura apresenta uma versatilidade de uso muito grande, além
de agregar valor ao produto. No Brasil, 0 nimero de cultivares recomendado
para o mercado ainda é pequeno. Em vista disso, iniciou-se um programa de
melhoramento genético do milho super doce na Universidade Estadual de
Maringa. O principal objetivo é a avaliagdo de hibridos simples de milho
super doce apropriados para uso em consumo “in natura” e pela industria de
enlatamento. A metodologia para atingir esse objetivo consistiu no
cruzamento de oito linhagens do grupo shy-super doce formando 28 hibridos
simples por meio de cruzamentos dialélicos. Os experimentos foram
conduzidos em Iguatemi-PR e Umuarama (Campus da UEM), Cascavel,
Ponta Grossa e Guarapuava, nos anos agricolas 2012 e 2013. O
delineamento foi o de blocos ao acaso com trés repeticbes. Na comparacao
de médias foi utilizado o teste de Scott-Knott. Os hibridos simples (HS) de
milho super doce 1, 9, 13, 18 e 19 foram superiores para a caracteristica
sdlidos solaveis totais na maioria dos ambientes, e os HS 9, 13, 15, 23 e 21
foram os superiores para a caracteristica rendimento de espigas comerciais
em pelo menos quatro ambientes.
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O milho doce padréo € homozigoto para o gene recessivo (suqi), o qual

resulta num grande aumento nos niveis de polissacarideos solUveis em agua
em seu endosperma (primariamente fitoglicogénio) (WANN et alii, 1971).
Varios mutantes como shrunken (sh) e brittle (bt) possuem duas vezes mais
sacarose do que o gene sugary (su1), mas o fitoglicogénio ndo é acumulado

em grandes quantidades em seus endospermas (CAMERON e TEAS, 1954;
CREECH, 1965; HOLDER et alii, 1974).

O milho doce apresenta uma versatilidade de uso muito grande, além de
agregar valor ao produto. Pode ser utilizado em conserva (enlatado),
congelado na forma de espigas ou graos, desidratado, consumido *“in
natura”, colhido antes da polinizacdo e usado como “baby corn” ou minimilho
e, ainda, apos a colheita, a palhada da cultura ser utilizada para ensilagem
(SOUZA et.; 1990).

No Brasil, algumas empresas governamentais e particulares vém
desenvolvendo programas de melhoramento para producdo de cultivares
adaptadas as nossas condi¢cdes. Entretanto, o numero de -cultivares
recomendado para 0 nosso mercado ainda é pequeno em relacdo a
crescente demanda (PARENTONI et al., 1991). Em vista disso, iniciou-se um
programa de melhoramento genético do milho doce na Universidade
Estadual de Maringa. O principal objetivo € a avaliacdo de hibridos simples
de milho doce do grupo super doce (shy) apropriados para uso em consumo
"in natura" e pela industria de enlatamento.

Materiais e métodos

Foram instalados 11 experimentos em dois anos agricolas, 2012 e 2013. Os
experimentos foram conduzidos em Iguatemi-PR e Umuarama (Campus da
UEM), Cascavel, Ponta Grossa e Guarapuava.

O delineamento utilizado foi o de blocos ao acaso com trés repetigcbes. A
parcela experimental foi composta de uma fileira de 5 m, com espacamento
entre parcelas de 0.9 m com 5 plantas/m apds o desbaste.

Foram utilizados 28 hibridos simples do grupo genético sh, (superdoce)
obtido por meio de cruzamentos dialélicos de oito linhagens, e um hibrido
comercial Tropical Plus (testemunha), totalizando 29 tratamentos. Todos 0s
tratos culturais e fitossanitarios seguiram as recomendacdes para a cultura
do milho doce. As caracteristicas avaliadas foram: a) Massa das espigas
comerciais (kg/parcela), avaliado por meio da pesagem das espigas
comerciais e b) Sdlidos Soluveis (°Brix) obtido por meio do refratbmetro.

Resultados e Discussao
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O teste de agrupamento de médias SCOTT-KNOTT (Tabela 1), aplicado nos
hibridos simples (HS) de milho superdoce, para a caracteristica soélidos
soluveis — SS, demonstra que os genotipos 1, 9, 13, 18 e 19 foram os
superiores em pelo menos quatro ambientes, e obtiveram valores
semelhantes ou até mesmo superiores em alguns ambientes quando
comparado com a testemunha comercial Tropical Plus. Os hibridos 5 e 10
foram os piores na maioria dos ambientes. Estes hibridos com teores alto de
SS oferecem maior periodo de colheita, uma vez que a perda de agua dos
grdos é mais lento, devido ao maior potencial osmético concedido pela alta
concentracdo de acucares no endosperma do grao / semente (TRACY,
2001). Para o rendimento de espigas - RE, os HS 9, 13, 15, 21 e 23 foram 0s
superiores em pelo menos quatro ambientes, e gendétipo 10 foi inferior em 4
ambientes.

Tabela 1. Médias dos principais genotipos para as caracteristicas Solidos soluveis -
SS (°Brix) e Rendimento de espiga - RE (kg.ha™) para milho do grupo superdoce
em cinco ambientes do estado do Parand (Al-lguatemi, A2-Umuarama, A3-
Cascavel, A4-Ponta Grossa e A5-Guarapuava).

Genblipos Ambientes
A1 A2 A3 Ad AE
55t RE* a3 RE 33 RE 35 RE =5 RE
1 213 a 188525 ¢ 208 a 170250 b 183 b 155148 c 200 a 147465 d 200 a 163518 c
2 135 e 142850 & 135 d 145060 d 143 d 138383 d 168 b 151943 d 143 d 1473 d
3 205 a 168698 ¢ 195 b 181288 b 193 b 168370 b 200 =2 1BR27TE d 213 a 17R97E b
5 140 e 191450 & 138 d 209605 a 138 d 20523 a 128 «c© 1968663 b 140 d 193048 a
g 165 d 140375 ¢ 185 b 137773 d 165 c 133880 d 170 b 144750 d 170 c 144858 d
9 208 =& 192200 & 208 a 207338 a 210 a 191300 a 208 a 204510 a 205 a 206823 a
10 140 e 124075 f 148 d 130715 d 120 d 128210 d 148 ¢ 134248 d 133 d 130978 d
11 170 ¢ 180173 d 170 ¢ 156258 ¢ 160 ¢ 143248 ¢ 190 =2 166828 ¢ 180 b 180730 c
13 215 & 188940 a 2183 a 214500 a 210 s 202013 -a 208 a 193938 b 208 a 191080 b
15 185 b 193010 a 180 b 196768 a 163 ¢ 177493 b 195 a 206463 a 195 a 200835 a
17 183 d 145435 ¢ 145 d 140858 d 165 c 148225 ¢ 185 b 188125 ¢ 145 d 143725 d
18 215 a 154575 d 218 a 157863 ¢ 198 a 166305 b 203 a 11948 d 215 a 161838 c
19 213 a 178870 b 208 a 186535 b 203 a 172943 b 185 & 17370 ¢ 183 b 180275 b
21 183 b 198638 a 185 b 208280 & 1858 a 199920 a 215 a 215898 a 185 b 212088 a
22 158 d 138440 ¢ 155 ¢ 138383 d 160 ¢ 131340 d 163 b 137995 d 160 c 143610 d
23 180 b 201000 & 195 b 210255 a 215 a 200488 a 200 a 213808 a 200 a 205990 a
7 165 d 138973 & 170 c 144615 d 168 ¢ 138463 d 185 a 148825 d 183 b 148208 d
28 123 b 189608 ¢ 195 b 173615 b 205 a 179923 b 203 & 175723 ¢ 193 b 170920 ¢
29(testemunha) 215 a 181865 b 183 b 178875 b 188 a 167738 b 213 a3 19885 b 198 a 1806835 b

Letras diferentes indicam diferencias significativas pelo teste Scott-Knott a 5% de probabilidade.
Conclusoes

Os gendtipos 9, 13 e 18 foram 0s superiores para a caracteristica solidos
sollveis totais nos cinco ambientes, e 0os gendtipos 1 e 19 foram superiores
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em quatro ambientes. Para rendimento de espigas comerciais 0s genotipos
que apresentaram potencial foram 9, 13, 15, 21 e 23, igualando e/ou
superando a testemunha em determinados ambientes.
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