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RESUMO

O género Hypostomus apresenta uma ampla variacdo no numero de
cromossomos ou até mesmo apresentando polimorfismo cromossémico entre
populacdes diferentes da mesma espécie. Diante disso, o presente estudo visou
caracterizar citogeneticamente por meio da utilizacdo de diferentes marcadores
trés populacées coletadas na bacia do alto Rio Parana de Hypostomus
nigromaculatus. Os individuos apresentaram 2n=76 cromossomos nas trés
populacdes, porém com variacdo na férmula cariotipica. A regido organizadora
do nucléolo (RON), apresentou variagdo no numero (4 a 6) e na posicao destes
sitios nos cromossomos portadores. A hibridacdo com sonda 18S confirmou a
marcagao pelo nitrato de prata. O 5S-FISH demonstrou um padrdo conservado,
com marcacgao pericentromérica no par 2 para as populagées do Rio Bom Jesus
e do Rio Mogi-Guacu. A distribuicdo da heterocromatina também apresentou
variagdes nas trés populacdes. Assim, apesar do numero dipléide e DNAr 5S
conservado, as populacées analisadas apresentaram diferencas na férmula
cariotipica, no padrao de distribuicdo da heterocromatina e localizacido do DNAr
18S, confirmando a diversidade cromossémica em Hypostomus.

INTRODUCAO

Hypostomus Lacepede, 1803, da subfamilia Hypostominae, sdo membros
da maior familia de bagres do mundo, a Loricariidae. Sendo sua subfamilia
conhecida pela sua enorme diversidade e complexidade de classificacao
taxonémica. Seus individuos estao distribuidos desde a América Central até ao
extremo da América do Sul (Azevedo et al., 2021). Além disso, Hypostomus
conta com uma ampla variagdo no numero de Cromossomos, com espécies
descritas possuindo 2n=52 até 2n=84 cromossomos ou até mesmo
apresentando polimorfismo cromossémico entre populagdes diferentes da
mesma espécie (Artoni e Bertollo, 2001).
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Considerando os desafios descritos para a caracterizacao cariotipica das
espécies de Hypostomus e com a suposicdo de que ha diversidade criptica nos
corregos e Rios da bacia do alto Rio Parana, este trabalho tem por finalidade a
analise cromossdmica utilizando diferentes marcadores citogenéticos (Banda-C,
Ag-RON, 18S rDNA, 5S rDNA e REX) em trés populacbes de H. nigromaculatus
para contribuir com novas informacgdes referentes ao grupo.

MATERIAIS E METODOS

Os 19 exemplares de H. nigromaculatus foram coletados em trés
localidades diferentes, todos pertencentes a bacia do alto Rio Parana. Todo
procedimento realizado em conformidade com as recomendagdes do comité de
ética (CEUA/UEM).

A obtencdo de cromossomos mitéticos foi realizada conforme a
metodologia descrita por Bertollo et al. (1978), enquanto a identificacao
cromossémica seguiu os critérios padrdo aplicados em peixes. Entre os
bandeamentos analisados esta o bandeamento Ag-RON, utilizando nitrato de
prata para a deteccao das regides organizadoras de nucléolo (RON), a
hibridizacao in situ fluorescente com sondas para o DNA ribossémico 18S e 58S,
sendo a primeiro a fim de confirmar a marcagédo das RON, o bandeamento C,
empregado para a identificagdo da heterocromatina constitutiva.

RESULTADOS E DISCUSSAO

Os espécimes de H. nigromaculatus estudados, apresentaram numero
dipléide de 2n=76 em todas populacées. Entretanto, as populacdes
apresentaram variacao quanto a formula cariotipica. Os peixes coletados no Rio
Bom Jesus-GO apresentaram: 10 metacéntricos (m), 16 submetacéntricos (sm),
14 subtelocéntricos (st) e 36 acrocéntricos (a) (Figura 1a). Os exemplares do
Rio Mogi-Guagu-SP: 8m+28sm+20st+20a (Figura 1c). Os peixes do Rio Pirapé
apresentaram: 8m+16sm+14st+38a (Figura 1e).

Ag-RON marcou dois pares de cromossomos na populacao referente ao
Rio Bom Jesus-GO (Figura 1a), as marcagdes foram confirmadas pelo FISH
com a sonda DNAr 18S, enquanto apenas o par 2 carrega a regido DNAr 5S na
regidao pericentromérica (Figura 2a). A heterocromatina constitutiva foi
evidenciada no mesmo par da marcacédo do DNAr 5S, porém em todo o braco
curto e também da regido pericentromérica até a regiao intersticial do par 14
(Figura 1b). Na populacdo do Rio Mogi-Guacu-SP as marcacdes de Ag-RON,
foram em dois pares (Figura 1c, caixa), sendo que essas regides também foram
confirmadas pelo FISH com a sonda de DNAr 18S, enquanto a sonda de DNAr
5S coincidiu com a populagdo do Rio Bom Jesus, marcando a regiao
pericentromérica do par 2 (Figura 2b). Quanto distribuicado da heterocromatina
constitutiva, se divergiram em relacdo a populacdo anterior, se situando no
braco longo em um grande bloco no par 29 e no braco curto do par 23 (Figura
1d), ambos pares cromossémicos também marcados pela sonda de DNAr 18S.
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Quanto a populagédo do Rio Pirapd, a AG-RON apresentou marcacdes
em 6 cromossomos (Figura 1e). Ja a heterocromatina constitutiva foi
evidenciada no braco longo do par 1, coincidindo com a marcagao da Ag-RON e
também localizada no brago longo do par 6 (Figura 1f).

A marcagao pericentromérica em um par de cromossomos metacéntricos
do DNAr 5S descritos aqui para duas populacées também foi observado para
uma populacdo de H. nigromaculatus descrita por TRALDI et al. (2013). Por
outro lado, nessa populacdo de H. nigromaculatus descrita por esses autores,
as RONs apresentaram marcacdo em apenas um par de cromossomos por
nitrato de prata e FISH com sonda de DNAr 18S, diferindo das trés populagées
aqui estudadas que apresentaram RONs multiplas.
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Figura 1 - Cariétipos de Hypostomus nigromaculatus do Rio Bom Jesus-GO (A e B), Rio Mogi-
Guacu-SP (C e D) e Rio Pirap6-PR (E e F). Cariétipos (A, C e E) corados com Giemsa e (B, D e
F) apds a banda-C. Os cromossomos portadores de Ag-RONs estdo nas caixas. Barra de
escalas = 10 um.

Figura 2 - Cari6tipos de Hypostomus nigromaculatus ap6s duplo FISH com sondas de DNAr 5S
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(vermelho) e DNAr 18S (verde) do Rio Bom Jesus-GO (a) e Rio Mogi-Guagu-SP (b). FISH,
hibridizacéo in situ fluorescente. Barra de escala = 10 um.

CONCLUSAO

Apesar do numero dipldide e DNAr 5S conservado, as populacbes de H.
nigromaculatus analisadas apresentaram diferengas na formula cariotipica, no
padrdo de distribuicdo da heterocromatina e localizagdgo do DNAr 18S,
confirmando a diversidade cromossémica em Hypostomus.
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